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Líneas de Investigación

- Epigenética funcional
- Conservación envejecimiento-cáncer.
- Metodologías de edición epigenómica y cribado de 

alta capacidad.
- Epigenética ambiental, nanomateriales

- Diagnóstico epigenético
- Biomarcadores de diagnóstico, pronóstico, respuesta 

a tratamiento.

- Identificación de vulnerabilidades epigenéticas 
en enfermedades humanas.

- Integración multi-omica. Leucemia, Glioblastoma, 
Cáncer colorectal. 
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Diagnóstico del Cáncer de Tiroides (CT)

Juhlin et al., (2022)
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Cohorte inicial (54 muestras)

¿Es posible identificar 
biomarcadores moleculares 
fidedignos para determinar 
el potencial de malignidad 
de un nódulo tiroideo?

Identificación de biomarcadores de Cáncer de Tiroides

Genoma (WES) Epigenoma (EPIC)
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Alteraciones epigenéticas en Cáncer de Tiroides (CT)
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Metodología de reducción de dimensionalidad

Identificación de un número mínimo de 3 CpGs con potencial 
discriminativo de malignidad de CT
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Identificación de biomarcadores epigenéticos en CT

Set de entrenamiento (39 muestras)
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Validación de biomarcadores epigenéticos en CT
Set de validación obtenido de Park et al., (2020)
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Comparación entre arrays EPIC vs pirosecuenciación
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Validación de biomarcadores epigenéticos en CT
Set de validación (82 muestras) obtenido de HUCA
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Estimación de los valores de malignidad de CT



Jornada sobre Biología Computacional, Ciencia de datos e Inteligencia Artificial

Estimación de la malignidad en PAAFs
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Caso de estudio, seguimiento longitudinal de pacientes

Primer diagnóstico Segundo diagnóstico
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Conclusiones

- Los perfiles epigenómicos contienen la información necesaria para 
identificar fenotipos de malignidad en cáncer de tiroides.

- La aplicación de técnicas de reducción de dimensionalidad es una 
estrategia eficiente para simplificar el descubrimiento de 
biomarcadores robustos en el contexto de cáncer.

- Esta metodología podría aplicarse para complementar los ensayos 
diagnósticos de cara a facilitar una evaluación más precisa por 
parte de personal clínico especializado. 
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